Паттерны, профили. База данных PROSITE.
Протокол занятия №10
1) Составление паттерна по множественному выравниванию.

 Фрагмент выравнивания:
SYM_ECOLI : PVMRDSEHFFFDL
SYM_VIBCH : PVMKDSEHFFFDL
SYM_VIBPA : PVMKDSEHFFFDL
SYM_HAEIN : PIVKESEHFFFDL
SYM_PASMU : PVLKESEHFFFDL
SYM_PSEPK : PVLRDSQHFFFKL
SYM_PSESM : PVLKDSKHFFFDL
SYM_PSEAE : PVLKESLHYFFKL
SYM_NEIMA : PELRESEHFFFKL
SYM_RALSO : PVRKSSEHYFFKL
SYM_BUCBP : PILKKSLHFFFNL
Этот  фрагмент выбран мною, т.к. он соответствует условиям задания, а также среди а.о. неконсервативных есть несколько столбиков абсолютно консервативных аминокислот, что позволяет предположить возможность наличие мотива.
Красным цветом отмечен высокий уровень консервативности (100%). Жёлтым – более низкий (от 80% до 100%). Зелёным - консервативность менее 80%
Паттерн:

  P-[VEI]-x(3)-S-x-H-[FY]-F(2)-{L}-L
2) Поиск по паттерну в банке данных SWISS-Prot.
Найдено 20 последовательностей с мотивами, удовлетворяющими паттерну. Среди них есть все последовательности из выравнивания. Все найденные последовательности являются метионил-тРНК синтетазами.

Если заменить -[VEI]-x(3)- на -x(4)- результат не изменится
Если заменить –{L}- на [KD]  число находок сократится до 18.
При вводе паттерна P-x(4)-S-x-H-x -F(2)-x-L (то есть при указании лишь остатков консерватиных на 100%) будет найден 21 белок. К предыдущим добавиться CATA_SECCE, белок катализирующий реакцию 2 H2O2 = O2 + 2 H2O.
3) Все известные паттерны белка SYM_ECOLI.
Известные сайты и мотивы в белке
	Идентификатор документа PROSITE

(AC)
	Идентификатор документа

с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн (регулярное выражение)
	Насколько подпись специфична
	Сколько мотивов нашлось в белке?

	PS50886
	PDOC50886
	Профиль тРНК-связывающего домена
	профиль
	-
	спецефична
	1

	PS00178
	PDOC00161
	Подпись аминоацил-тРНК синтетазы класс-I 
	паттерн
	P - x(0,2) - [GSTAN] - [DENQGAPK] - x - [LIVMFP] - [HT] - [LIVMYAC] - G - [HNTG] - [LIVMFYSTAGPC]
	спецефична
	1

	PS00001
	PDOC00001
	Сайт N- гликозилирования
	паттерн
	N - {P} - [ST] - {P}
	неспецифичен
	3

	PS00006
	PDOC00006
	Сайт фосфорилирования казеин-киназой II
	паттерн
	[ST] - x(2) - [DE]
	неспецифичен
	9

	PS00007
	PDOC00007
	Сайт фосфорилирования тирозин-киназой
	паттерн
	RK] - x(2) - [DE] - x(3) - Y or [RK] - x(3) - [DE] - x(2) - Y
	неспецифичен
	1

	PS00003
	PDOC00003
	Сайт сульфатирования тирозина
	паттерн
	*
(см. примечание)
	неспецифичен
	2

	PS00008
	PDOC00008
	Сайт

N-миристоилирования
	паттерн
	G - {EDRKHPFYW} - x(2) - [STAGCN] - {P}
	неспецифичен
	7

	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования протеин-киназой С
	паттерн
	[ST] - x - [RK]
	неспецифичен
	6

	PS00016
	PDOC00016
	Последовательность присоединения к клетке
	паттерн
	R - G - D
	неспецифичен
	1

	PS00004
	PDOC00004
	Сайт фосфорилирования cAMP- и cGMP- (циклические АМФ и ГТФ) зависимой протеин-киназой
	паттерн
	[RK](2) - x - [ST]
	неспецифичен
	2


Примечание: для сайта сульфатирования тирозина не приведен паттерн. Но приведены его признаки (правила).
http://kr.expasy.org/cgi-bin/nicedoc.pl?PS00003 
